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RESUMO

BROCH, VIVIANE. Programa de acasalamentos dirigidos para bovinos
leiteiros Sire Match. 2013. Relatorio de estagio de conclusdo de curso de zootecnia —
Universidade do Estado de Santa Catarina- UDESC. Chapeco, 2013.

A producdo de leite tem ocupado um espago significativo na economia nacional
com o aumento tanto na produgdo nacional como no preco pago aos produtores. Houve um
aumento do consumo nacional de produtos lacteos, devido ao aumento da renda da
populagdo, embora ainda had muito espaco para crescimento, pois segundo recomendagdes
do ministério da saude ¢ ideal consumir 200 litros de leite/habitante/ano, enquanto o
consumo per capta em 2011 foi de 172 litros. Quanto a produtividade animal, varios sdo os
fatores que influenciam na produtividade do rebanho, como o manejo, nutri¢do, sanidade e
o valor genético dos animais. O melhoramento genético ¢ uma das maneiras de aumentar a
produgdo e a produtividade dos animais, sendo que os acasalamentos dirigidos s3o uma
importante ferramenta para maximizar os ganhos, pois indica-se o0s touros mais
apropriados para cada fémea. Dentre os softwares de acasalamentos dirigidos estd o Sire
Match, o programa de acasalamentos da CRV Lagoa. Dentre as atividades desenvolvidas
durante o estagio estdo as importacdes dos dados das classificacdes e informacgdes de
pedigree dos animais a serem acasalados, elaboracdo dos acasalamentos, emissao e envio
dos relatérios de acasalamento, conferéncia de relatdrios de trabalho e de despesa para
posterior pagamento dos técnicos acasaladores, cadastro de novos clientes, dentre outras
atividades. Com isso pode-se ver o qudo importante ¢ utilizar uma ferramenta de
acasalamento, pois maximiza a utilizagdo dos touros, indicando os reprodutores que
melhor se encaixam no rebanho, tendo em vista os objetivos do produtor. O estagio
contribuiu para o crescimento e desenvolvimento profissional, pois teve-se contato com
dados de diversos rebanhos nacionais e também contato com profissionais de grande
competéncia que trabalham com melhoramento genético de bovinos leiteiros.
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1 INTRODUCAO

A producdo de leite tem ocupado um espago significativo na economia nacional, com
produgdo estimada de 33.054 bilhdes de litros produzidos no Brasil em 2012, com perspectiva de
crescimento da producdo em 3% no ano de 2013, fato este que assegura ao pais a terceira colocacao
no ranking mundial de produgdo de leite, ficando atras apenas dos Estados Unidos e da India (Leite
Brasil, 2013).

Em relagdo ao preco pago ao produtor, segundo dados do CEPEA (Centro de Estudos
Avangados em Economia Aplicada) (2013), no més de agosto de 2013, o preco pago pelo litro de
leite aumentou pelo sétimo més consecutivo, alcangcando o maior patamar dos ultimos seis anos em
termos reais (descontando a inflagdo do periodo), e as expectativas sdo para que 0s pregos
mantenham-se estaveis até o fim do ano.

O aumento da renda do brasileiro influencia positivamente no consumo de produtos lacteos
e queijos em geral, porém ainda hd muito espago para crescimento, pois segundo recomendacdes do
ministério da saude recomenda-se consumir 200 litros de leite in natura/habitante/ano, enquanto o
consumo per capta em 2011 foi de 172 litros (CEPEA, 2013).

Segundo levantamentos do IBGE realizados em 2012, estima-se que no Brasil existem
aproximadamente 1.350.809 estabelecimentos rurais que trabalham com leite, com uma producao
média de 1.340 litros de leite/vaca/ano (ZOCCAL, 2012).

A produtividade animal ¢ reflexo de varios fatores, como a nutri¢do, potencial genético para
produgdo de leite e manejo utilizado no sistema (ZOCCAL, 2012). Quando melhorados, este
conjunto de fatores promovem um aumento da produ¢ao de leite e também, aumento da receita dos
produtores de leite.

Com o melhoramento genético busca-se a selecdo de animais portadores de alelos de
interesse, aumentando assim a frequéncia dos mesmos na populacdo, garantindo que estes alelos
estejam presentes nas geracdes seguintes (ALBUQUERQUE, 2013). Além da sele¢do dos animais
superiores, os softwares de acasalamentos dirigidos estdo sendo uma importante ferramenta do
melhoramento genético animal, pois conciliam as caracteristicas morfoldgicas e informagdes de
pedigree, a fim de otimizar o potencial genético e funcional dos produtos gerados a partir dos
objetivos de cada cliente ( LEITE, 2009).

Sao encontrados alguns softwares de acasalamentos dirigidos direcionados para bovinos de
leite, um deles trata-se do Sire Match, programa de acasalamentos da CRV Lagoa, criado na

Holanda e adaptado as necessidades brasileiras.



Estes programas de acasalamento sdo ferramentas importantes para auxiliar os produtores na
escolha dos reprodutores mais indicados para o rebanho, e também para cada animal, a fim de

maximizar o ganho genético e corrigir as caracteristicas indesejaveis do rebanho.



2 OBJETIVO

2.1 Objetivo Geral

O estagio teve como objetivo acompanhar as atividades desenvolvidas em uma empresa que
trabalha com melhoramento genético animal e também comercializacdo de sémen bovino de ragas
com aptiddo tanto para corte e leite. O estidgio foi realizado no setor de bovinos leiteiros,
acompanhando e desenvolvendo as atividades de acasalamentos dirigidos, com a utilizagdo do

software Sire Match, bem como todas as atividades relacionadas aos acasalamentos.

2.2 Objetivos Especificos

* Acompanhar as rotinas diarias do programa de indicaciao de acasalamentos;

¢ Atendimento aos técnicos, representantes e clientes que utilizam as indicagdes de

acasalamento do Sire Match;
* Acompanhas solicitagdo de pedidos de classificacdo de coleta de dados dos rebanhos;

* Envio de relatério de indicagdo de acasalamentos dirigidos.



e 3 ATIVIDADES DESENVOLVIDAS

3.1 Empresa - CRV Lagoa

Instalada em Sertdozinho, regido nordeste do Estado de Sao Paulo, a empresa faz parte
desde 1998 da CRV, cooperativa belgo-holandesa de melhoramento genético com 140 anos de
histéria. Com sede na Holanda, a CRV estd presente em diversos paises como na Africa do Sul,
Alemanha, Bélgica, Brasil, Espanha, Estados Unidos, Luxemburgo, Nova Zelandia e Republica
Tcheca, com representagdes em mais de 50 paises.

Maior central de genética bovina da América Latina, a CRV Lagoa oferece, desde 1971,
sémen convencional de touros nacionais e importados, com uma comercializacio de
aproximadamente 10 milhdes de doses de s€men, tanto convencionais como sexado, por ano, em
todo o mundo, sendo que destes, 3 milhdes sdo comercializados pela CRV Lagoa.

A empresa conta com uma area total de 40 ha, onde estdo localizados os reprodutores em
coleta de sémen de diversas ragas, com aptidao tanto para corte como para leite, escritdrio,
laboratério de sémen, sexagem, producdo de embrides, comercializacdo e expedi¢do de sémen
bovino, ovino, caprino, bubalino e embrides bovinos, além de um centro de performance, com o
objetivo de avaliar o desempenho de bovinos de corte de diversas ragas.

Além da comercializacdo de sémen, a empresa possui programas e servicos como o PAINT
(programa de melhoramento genético de bovinos de corte), Gestor Leite (programa de
melhoramento genético de bovinos de leite), Ensino Avangcado CRV Lagoa, com cursos voltados

para a pecudria, como o Insemina Facil, curso de Transferéncia de embrido, dentre outros.

3.2 Departamento de bovinos de leite

O Departamento de bovinos de leite, coordenado pelo gerente Wiliam Tabchoury,
desenvolve o programa “Crescemos com leite”, com programas e acdes que visam auxiliar e
aumentar a rentabilidade dos produtores.

O foco da CRV Lagoa ¢ trabalhar em prol da rentabilidade, utilizando-se de “Cinco passos
para a rentabilidade”, que baseia-se na longevidade dos animais, com objetivo de reduzir o descarte

precoce, aumentando a vida util dos mesmos, além de diminuir os custos com reposi¢ao de fémeas.



Outro passo de grande importancia ¢ a sanidade e a fertilidade, a qual assegura a maior
produgdo, redugdo das taxas de descarte de leite e de animais, menos gastos com tratamentos, além
de garantir futuras lactagoes.

A CRYV ¢ lider mundial em produgdo de leite com elevados teores de sélidos, além de
aumentar a producdo leiteira, objetiva-se animais que produzam elevados teores de gordura e
proteina. Busca-se também a conformacdo funcional, que significa animais de estatura mediana,
bom aparelho mamadrio e excelente conjunto de pernas e pés, que permita aliar alta capacidade
produtiva, melhores condi¢des de manejo e longevidade.

O ultimo e n3o menos importante passo ¢ a confiabilidade dos touros, ou seja, os
reprodutores apresentam desempenho muito semelhante aos demonstrados nas provas, uma
importante ferramenta, uma vez que os intervalos de geracdo na pecudria leiteira sdo longos, sendo
fundamental a escolha do reprodutor correto para o sucesso do programa de melhoramento
genético.

Dentre as atividades desenvolvidas pelo departamento destacam-se:

3.2.1 Programa de melhoramento genético para bovinos leiteiros

O gestor leite trata-se de um programa de melhoramento genético voltado para as ragas
leiteiras, Holandés e Jersey, que por meio de informagdes zootécnicas, o controle de dados de
pedigree, reproducdo e producao, com o auxilio de softwares que possuam interface com o banco de
dados do Gestor Leite, para posteriormente gerar avaliagdes genéticas do rebanho, sendo uma
importante ferramenta para a selecdo dos melhores animais da fazenda.

Para ingressar no Gestor Leite, o produtor deve realizar o controle leiteiro das vacas, além
de fazer andlises de leite para gordura, proteina e células somaticas das vacas (amostras
encaminhadas pela fazenda a laboratdrios credenciados pelo MAPA).

A equipe da CRV Lagoa recebe os backups da fazenda e laboratorios, estrutura e prepara os
dados em banco central, emitindo mensalmente relatérios focados em aspectos de manejo (controle
leiteiro, qualidade de leite, mastite, indices de producdo, reproducdo e rentabilidade das vacas e

duas vezes ao ano sdo rodadas as analises genéticas do rebanho.



3.2.2 Selecao antecipada de reprodutores utilizando marcadores moleculares

Uma das grandes dificuldades para acelerar o progresso genético em bovinos leiteiros diz
respeito ao seu maior intervalo entre geragdes quando comparado ao de outras espécies.

Embora o ganho genético em cada geracdo seja importante, € importante calcular o ganho
genético por intervalo de tempo, o qual € calculado através do ganho por geragdo, dividido pelo
tempo de uma geragdo, conhecido como intervalo de geragdo, e pode ser definido como a idade
média dos pais quando nascem os filhos (ALBUQUERQUE, 2013).

Isso se deve ao fato que o mérito genético dos touros (e também das maes) ¢ avaliado pelo
desempenho das suas respectivas filhas, chamado comumente de avaliagdo fenotipica. Como
consequéncia disso os melhores touros provados que se dispde no momento no mercado nasceram,
em média, ha 7-8 anos atras.

Uma ferramenta de sele¢do o qual denomina-se comercialmente como touros Insire, a fim
para encurtar este ciclo, ¢ a utilizacdo de marcadores moleculares, que permitem avaliar, através da
analise do DNA, os genes e as sequéncias génicas responsaveis por caracteristicas de interesse
econdmico, sendo elas, produtivas (leite, gordura e proteina), de conformacao (frame, forca leiteira,
ubere, pernas e patas e conformacgao final) e, ainda, funcionais (longevidade, fertilidade e sanidade).

Inicialmente selecionam-se 1600 fémeas genotipadas e/ou testadas como potencial maes de
touros, destas permanecem apenas 350 maes, das quais sdo selecionados 2600 bezerros, dos quais,
com a utilizagdo de marcadores moleculares, escolhem-se os 20 melhores, os quais ja serao
disponibilizadas doses de sémen para a comercializagao, além de outros 150 touros permanecem em
teste de progénie e apds serem testadas 155 filhas em 135 rebanhos diferentes, os 30 ou no maximo

40 melhores deles terdo a comercializagdo do sémen, como mostra o esquema da figura 1.



Figura I: Esquema mostrando a selecdo utilizada para a escolha de touros CRV Insire
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3.2.3 Comercializacio de embrides

O CRYV Lagoa Embryo trata-se da comercializa¢ao de embrides de Holand€s em larga escala
de forma confiavel. Uma parceria entre Agrindus SA, Sexing Technologies ¢ a CRV Lagoa. O
objetivo do CRV Lagoa Embryo ¢ disponibilizar embrides das melhores fémeas avaliadas no
rebanho Agrindus, com seguranga nos resultados a precos mais competitivos. Para tanto,
comercializa embrides vitrificados (ou transferidos) de Holandés Puro de Origem registrado. Todos
os embrides sdo produzidos a partir de s€émen sexado de fémea da bateria de touros da CRV Lagoa.

Com os dados do programa Gestor Leite, através da avaliacdo genética das fémeas,
identifica-se quais os animais de melhor valor genético podem ser utilizados como doadoras de

odcitos e juntamente com o programa de acasalamentos, o Sire Match, indica os touros mais

apropriados para cada fémea.

3.2.4 Programa de acasalamento dirigido para bovinos leiteiros

O Sire Match ¢ um software desenvolvido pela matriz da CRV, situada na Holanda, o qual

através das informagdes de pedigree estima o valor genético do rebanho, levando em consideracao



também, a pontuagdo das caracteristicas lineares. Com estas informagdes o programa indica qual o
acasalamento mais apropriado para cada animal do rebanho, de acordo com os objetivos de sele¢ao
do produtor.

Os acasalamentos sdo técnicas com resultados de médio a longo prazo. A selecdo dos touros
¢ uma das principais ferramentas para o efetivo ganho genético, sendo que o acasalamento dirigido
permite o uso mais racional de animais geneticamente superiores, para alcangar os objetivos pré-
estabelecidos no programa de melhoramento.

Os acasalamentos dirigidos podem ser feitos com a combinagdo de touros e vacas
semelhantes, o também chamado acasalamento preferencial positivo, ou entdo com a combinagao
de touros e vacas ndo-similares, o acasalamento preferencialmente negativo, levando em
consideragdo o fenotipo ou gendtipo dos animais como critério de semelhanga, e o valor genético
estimado (VGE) situa-se entre estes dois tipos de critérios (NEVES, et al., 2009).

As combinagdes de acasalamento, realizadas pelo software Sire Match, pode sem tanto a
associativa positiva, indicando os melhores touros disponiveis na bateria da CRV Lagoa com as
melhores fémeas do rebanho, bem como o associativo negativo, visando corrigir os problemas de
cada fémea com touros de alto valor genético para tal caracteristica.

O programa de acasalamentos Sire Match conta com seis op¢des de objetivos de selegdo,
previamente definidos e adaptados a realidade nacional, pela equipe técnica do departamento de
leite. Tendo em vista um programa de melhoramento animal o primeiro e talvez o mais importante
passo a ser dado ¢ a defini¢cdo dos objetivos que serdo utilizados (KINGHORN, et al., 2006).

Recomenda-se a utilizagdo do mesmo objetivo de selegdo por um periodo minimo de cinco
anos, para que o ganho genético ocorra de forma efetiva, sendo eles:

¢ Sélidos: Tem como objetivo aumentar o teor de solidos do leite (gordura e proteina) ao
invés do volume, além de levar em consideragdo caracteristicas como capacidade e condi¢do
corporal e fertilidade;

*  Produgao: tem como foco principal aumentar a producdo de leite e também a producdo de
solidos (gordura e proteina) em kg;

* Durabilidade total: objetivando animais longevos, saudaveis e produtivos, com foco
principal nas caracteristicas que tem maior influéncia na longevidade do rebanho. Este
objetivo de sele¢do ¢ indicado para rebanhos com problemas de longevidade e altas taxas de
descarte de animais;

* Tipo pista: foco nas caracteristicas de conformacdo como frame e estatura, com indicagao

para rebanhos ou um grupo de animais destinados a pista, julgamentos e exposigoes;
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* Tipo funcional: Objetivo principal € produzir animais funcionais, com boa conformacao em
pernas e pés e bere. E indicado aos rebanhos que ja tenham feito selegdo para durabilidade
e com boa produgdo de leite, que buscam paralelamente caracteristicas funcionais;

* Satde e longevidade: indicado aos rebanhos que possuem foco na sanidade, fertilidade,
saude de ubere, pernas e pés, além da longevidade. Indicado para rebanhos cuja taxa de

descarte seja elevada e ja estejam trabalhando com o objetivo de sele¢do de durabilidade.

Em cada objetivo de selecdo varias caracteristicas sdo levadas em consideracdo, de acordo com

o objetivo da-se a ponderagdo a caracteristica, como mostra a tabela I.

Tabela I: Ponderacdes utilizadas para cada objetivo de selegao:

OBJETIVO CARACTERISTICA COMPOSTA

Solidos Producao 40%

kg leite (20%)
% de proteina (50%)
% de gordura (30%)

Conformacio 15%
Frame (25%)
Tipo (25%)
Ubere (25%)
Pernas e pés (25%)

Funcional 45%
Longevidade, fertilidade da fémea,
sanidade de ubere, contagem de
células somaticas, sanidade do casco,
velocidade de ordenha e
temperamento.

Producao Producao 60%

kg leite (50%)
kg gordura (20%)
kg proteina (30%)

Conformacio 25%
Frame (20%)
Tipo (10%)
Ubere (35%)
Pernas e pés (35%)

Funcional 15%
Longevidade, fertilidade da fémea,
sanidade de ubere, contagem de
células somaticas, sanidade do casco,
velocidade de ordenha e
temperamento.
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Durabilidade total

Tipo pista

Tipo funcional

Saude e longevidade

Producio 40%
kg leite (20%)
% de proteina (50%)
% de gordura (30%)
Conformacio 35%
Frame (25%)
Tipo (25%)
Ubere (25%)
Pernas e pés (25%)
Funcional 45%
Longevidade, fertilidade da fémea,
sanidade de ubere, contagem de
células somaticas, sanidade do casco,
velocidade de ordenha e
temperamento.

Producéo 10%
kg proteina (60%)
kg gordura (40%)
Conformacio 90%
Frame (35%)
Tipo (20%)
Ubere (25%)
Pernas e pés (20%)

Producéo 20%
kg leite (30%)
kg proteina (20%)
% de proteina (30%)
% de gordura (10%)

Conformacio 55%
Frame (20%)
Tipo (10%)
Ubere (35%)
Pernas e pés (35%)

Funcional 25%
Longevidade, fertilidade da fémea,
sanidade de ubere, contagem de
células somaticas, sanidade do casco,
velocidade de ordenha e
temperamento.

Producéo 20%
kg leite (30%)
kg proteina (20%)
% de proteina (30%)
% de gordura (10%)
Conformacio 40%
Frame (25%)
Tipo (20%)
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Ubere (25%)
Pernas e pés (30%)

Funcional 40%
Longevidade, fertilidade da fémea,
sanidade de ubere, contagem de
células somaticas, sanidade do casco,
velocidade de ordenha e
temperamento.

3.3 Coleta de dados e pontuacio do rebanho

As indicacdes de acasalamentos realizas dos pelo Sire Match ndo possuem custos ao
produtor, porém o objetivo ¢ efetuar a venda do s€émen. Um técnico treinado pela CRV Lagoa
desloca-se até a propriedade, com aprovagdo prévia, através de uma solicitagdo e a programagao dos
acasalamentos, com a distdncia ¢ o numero de animais que serdo pontuados, para que a
programacdo seja liberada os custos com deslocamento e diaria do técnico acasalador deve ser
inferior a R$ 3,50/ fémea.

Caso o custo por fémea ultrapasse o valor mencionado solicita-se ao representante que
inclua mais clientes na programag¢do, ou entdo, verifica-se com o acasalador a possibilidade de
incluir como pagamento a didria reduzida, para que os valores fiquem adequados.

Em casos em que os custos envolvidos ainda fiquem elevados e a perspectiva de venda ¢
grande, o acasalamento ¢ liberado mediante autorizagdo do gerente do departamento, a fim de nao
deixar os clientes sem o atendimento.

Na propriedade sao coletadas as seguintes informagoes:

¢ Identificagdo do animal seja por numero ou nome. Independente do método de
identificacdo utilizado, 0 mesmo deve ser Uinico, ou seja, cada nimero ou nome deve ser
encontrado apenas uma vez no rebanho e também que nao gere diividas no momento da
visualizacdo (MACHADO e NANTES, 2000);

e Data de nascimento;

* Ordem de paridade, para diferenciar novilhas, primiparas e multiparas. Caso a ordem do
parto nao seja informada pelo acasalador, através da data do nascimento, o Sire Match
considera animais com menos de 2 anos como novilhas, entre 2 € 3 anos como
primiparas e acima de 3 anos como multipara. Caracteristica importante para que nao
ocorra a indicagdo de touros com indice de facilidade de parto menor que 102 na base
holandesa, o que equivale a meio desvio padrio acima da média, ndo sdo indicados para

novilhas;
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* Informagdes disponiveis de pedigree, como pai, mae e avd materno, informagdes estas
importantes tanto para evitar acasalamentos endogamicos, como também identificar os
animais com genes recessivos para defeitos genéticos;

* Pontuagdo das caracteristicas lineares: a pontuacdo fenotipica permite identificar os
pontos fortes e fracos de cada animal, levando em consideragdo a forga leiteira, estatura,
angulosidade, profundidade corporal, largura e angulo da garupa, pernas vista lateral e
posterior, angulo de casco, ubere anterior, altura do ubere posterior, largura do Ubere
posterior, ligamento central, profundidade de tbere, posicdo e comprimento dos tetos.
Estas informagdes juntamente com o pedigree permitem ajustar o acasalamento, de
maneira que os pontos fracos de cada animal sejam corrigidos com o acasalamento;

* A transmissdo dos dados ¢ feita via computador portatil (palm) ou entdo em planilhas do
Excel, que posteriormente sdo convertidas em um formato que o software possa importar

os dados.

3.4 Restricoes adotadas pelo programa:

* Filtro de endogamia: O programa aceita um maximo de 6,2% de coeficiente de

endogamia (F) por animal;

Viérios problemas estdo relacionados a endogamia, em fun¢do do aumento da frequéncia de
homozigotos. Apesar de aparecer em baixas freqii€ncias, as mutagdes possuem efeito negativo, e
quando aumenta-se a homozigose aumentam-se as chances do aparecimento dos genes deletérios,
defeitos genéticos e depressao por endogamia (KINGHORN, et al., 2006).

Para que o filtro de endogamia e também o de defeitos genéticos funcione de maneira
correta ¢ de extrema importancia que os dados de pedigree dos animais sejam coletados de forma
correta € em casos que o rebanho ndo possui pedigree o Sire Match desconsidera totalmente o filtro
de endogamia para executar o acasalamento.

Com o recebimento de dados de rebanhos em diferentes regides do Brasil, ¢ também com
diferentes niveis tecnoldgicos de producdo, percebeu-se e maior parte dos produtores ndo realiza o
controle dos dados do rebanho, principalmente as informagdes de pedigree, uma informagao de
grande importancia e que ¢ pouco considerada pelos produtores.

A escrituragdo zootécnica e ndo s6 o controle de genealogia do rebanho ¢ importante pois
assim consegue-se manter sob controle tudo o que ocorre na propriedade, auxiliando na tomada de

decisdes, corrigindo erros que por ventura possam acontecer (GARCIA, 2010).
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Em um sentido amplo, a escrituracdo zootécnica consiste no conjunto de praticas
relacionadas as anotagdes da propriedade rural que possui atividade de exploragdo animal, incluindo
os tipos de benfeitorias, maquinas e equipamentos, cargos e folha de pagamento dos funcionarios,
registro de todo o rebanho e suas categorias (GARCIA, 2010).

Deve-se buscar coletar o nome completo do touro, caso o produtor ndo tenha esta
informacgdo, o que ¢ bastante frequente, deve-se saber de qual central comercializa o sémen do
reprodutor, pois em muitas centrais, possuem touros com o mesmo apelido (nome de guerra),
evitando assim erros no momento de adicionais as informacdes de pai, avo, dentre outros.

* Filtro de defeitos genéticos: permite no maximo 1,5% de defeitos genéticos, visando
evitar o acasalamento de animais carreadores, evitando problemas nas proximas
geracoes;

O programa utiliza as informagdes do pedigree da fémea, pai, avd materno, dentre outros,
para identificar qual o risco do produto do acasalamento ser homozigoto, desenvolvendo assim
algumas doengas genéticas. Em casos onde ndo existam as informagdes de pedigree animais com
defeitos genéticos ndo sdo indicados, pois considera-se que em todos os animais exista o gene
recessivo.

Um dos defeitos genéticos filtrados pelo software ¢ o Brachyspina, o qual foi identificado
pela primeira vez no ano de 2006. Este defeito genético causa abortos em bovinos, porém em alguns
casos a duracdo da gestagdo pode ser normal, porém o bezerro nasce morto € com um peso bem
inferior, com defeitos na medula espinhal, pernas longa, pescoco curto, deformagdo na mandibula e
anormalidade em variados 6rgaos (CARNEIRO, 2008).

Geralmente os touros que carreiam este defeito genético recessivo, sdo identificados como
“BY+”, e quando comparados a outros touros ndo carreadores apresentam uma menor taxa de
fertilidade, tendo como base o ndo retorno ao cio entre os 56 e os 270 dias apds a inseminacao,
devido ao aborto ocasionado pelo defeito (CARNEIRO, 2008).

Outra doenga genética bastante conhecida na raca Holandé€s é a deficiéncia de adesdo de
leucdcitos bovinos (BLAD), a qual trata-se de uma doenga recessiva autossomal, que resulta em
diversos defeitos na fun¢do dos leucocitos, dentro outros problemas, os quais tornam os animais
com BLAD mais suscetiveis a infecgdes bacterianas (GARCIA, et al., 1996).

A maioria dos animais portadores deste alelo morre com menos de um ano de idade, em
raros casos sobrevivem até os por volto dos dois anos, com pouco potencial produtivo, em funcao
dos varios problemas relacionados a saude e ao baixo ganho de peso (GARCIA, et al., 1996).

A doenca do Complexo de ma formagdo vertebral ¢ uma doenca genética recessiva,

conhecida como CVM (do inglés Complex Vertebral Malformation), a qual provoca altas taxas de
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aborto, em fun¢do da ma formacdo fetal. Embrides e fetos homozigotos para CVM raramente
nascem, sendo sempre prematuros, apresentando baixo peso ao nascimento, encurtamento da coluna
cervical e tordcica e ma formagao cardiaca em alguns casos. (Embrapa, 2013)

Mulefoot ou pé de mula causa fusdo total ou parcial interdigital, principalmente membros
anteriores, podendo afetar também os membros posteriores. Os animais apresenta-se com
claudicacdo, dor, baixa resisténcia a altas temperaturas. Os touros carreadores do gene sao
geralmente identificados com a sigla MF+ (Fuertes, et al., s.d.)

Carreador de Deficiéncia na sintese de Monofosfato de Uridina (DUMPS) ¢ uma doenca
genética autossdmica recessiva letal causada por uma mutagdo no gene que codifica para o
complexo enzimatico (uridina-5-monofosfato sintetase, que catalisa biossintese uridina-5-
monofosfato precursor de nucleotideos de pirimidina que sdo essenciais na biossintese de acidos
nucléicos, DNA e RNA, provocando a morte embrionaria (Fuertes, et al., s.d.).

* Filtro de defeitos de conformacdo: pode detectar os principais defeitos de conformacao,
como problemas de pernas e pés, defeitos de ubere, dentre outros problemas de

caracteristicas morfologicas, a partir das informagdes do pedigree do rebanho.

3.5 Etapas para a indicacdo de acasalamento

Inicialmente inicia-se o programa Sire Match, com um login e uma senha fornecida a cada
operador do programa. A pagina inicial conta com diversas abas onde pode-se inserir dados como o
cadastro de novos clientes, feito com o fornecimento dos dados do produtor, nome, municipio e
estado, aba para importa¢ao dos dados dos rebanhos, touro, animais do cliente, acasalamento, dentre
outros como mostra a figura II.

As informagdes dos touros, ou seja, a atualizagdo das provas ou a inclusdo de novos animais
¢ feito exclusivamente pela equipe de informatica da CRV Lagoa, bem como as informagdes das
avaliagdes genéticas das fémeas avaliadas pelo programa de melhoramento de bovinos leiteiros

Gestor leite.
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Figura II: P4gina inicial do programa Sire Match:

41 SireMatch Web-based (idioma = Portugués) {CRY Lagoa)

Secao Cliente Importar Touro Animais do cliente Acasalamento Historico Pacotes Ajuda

SirelMatch

Antes de iniciar o acasalamento, os dados do produtor, ou seja, dados dos animais do seu
rebanho, com a identificacdo do animal, item este obrigatorio, idade, ordem de parto, pedigree,
pontuacao linear, dentre outros devem ser importados, atividade esta realizada de duas formas:
através da importagdo dos dados transmitidos via palm (Figura III) ou entdo importagdo através de
planilha (Figura IV) quando o acasalador ndo possui o Palm.

Quando os dados sdo importados com sucesso 0 programa mostra uma mensagem que oS

dados foram corretamente importados, podendo assim, seguir para o acasalamento.

Figura IT: Importagao dos dados transmitidos pelo Palm

idioma = Portugués

Secao Cliente Importar Touro Animais do cliente Acasalamento Historico Pacotes Ajuda
o2 Import Animals (all bases)

Importar Animais (todas as bases)

Rodar Arquivo \ v )
WMIACIELG_201308282051_ 2210041, £t —| Rodar Arqw:I
PDA383_201309031747_2260083.txt

PDAS381_200302150547_2280410.txt
PDAS381_200302150554_2280410.txt
PDAS382_200301121818_2410082.txt
PDAS382_200301151825_2410082.txt
SCHWINGELC_201107 130541_00634.txt
SIMIONATOL_201309121647_00652.txt
SIMIONATOL_201309201655_01708.txt
SIMIONATOL_201309201657_2410110.txt
THIESSENA_201308310300_01279.txt
THIESSENA_201308310300_01759.txt
*500002938313_import_csv_20130904_203443.log
*S500002957392_import_csv_20130924_222543.log

*500002941614_import_csv_20130906_153552.log
*500002924593_import_csv_20130823_1327 13.log
*500002949913_import_csv_20130918_163021.log
*500002956355_import_csv_20130924_212827 .log
*500002929585_import_csv_20130828_212348.log
*500002947 154 import_csv_20130912_ 164922 .log 7
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Figura IV: Importagdo dos dados através de planilhas

Importar Animais (todas as bases)

Rodar Arquivo ‘ Y RodarArquhI bthiewFiIe‘I btnDeIeteFilI

Por favor colar o texto abaixo para

uLvsy 5 V-
01759 6
01759 9
01759
01759 S
01759
01759
01759 234 NLDZ248268086
01759 235
01759 236
01759 237
01759 238
01759 243
01759 252
01759 253
01759 269 S
Ll _ = 2_Ped _HERD 01759 270 6 3
RATIRS ARTRAAL  CRADONNNN NEN TR LEDD n17CN n70 A

Rodar Texto

Apds importar os dados do rebanho do produtor inicia-se o acasalamento. Insere-se o codigo
do produtor ou entdo busca-se pelo nome e em seguida, localiza-se os dados do seu rebanho. Apos
isso, na aba do pacote de vacas (Figura V), insere-se os animais do rebanho, os quais pode conter
animais classificados anteriormente, em caso em que o produtor ja tenha recebido acasalamentos
via Sirematch, e também os dados de animais novos, como novilhas nascidas no préprio rebanho,
ou entdo animais adquiridos de terceiros.

Os programas de acasalamentos genéticos sdo utilizados para determinar em quais vacas
cada touro do grupo pré-selecionado serda usado, visando na maioria das vezes corrigir
caracteristicas problematicas (ARAGON, 2008).

Com isto, ¢ possivel indicar, mediante as restricdes impostas pelo programa, qual o
reprodutor que junto com cada vaca ou novilha do rebanho ira gerar o melhor produto possivel. Isso
permite a maximiza¢do dos acasalamentos, garantindo o melhor uso possivel de cada reprodutor

que sera utilizado no rebanho (CARNEIRO, 2011).
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Figura V: Figura demonstrando a aba onde insere-se o pacote de vacas

":'1‘ Telade acasalamento El i

Selecao
Nimero do cliente Puxar dados
Nome do cliente Localizar S'remat(:|
Pacote devacas | Objetivo de selecdo | Pacote detouros | Acasalamento | Relatorios

Rodar pacote de vacas/ v | Apelido do grupo de vacas Limpar

filtro

Base de referéncia:

Porcentagem de Risco baixo {3,1%) N
endogamia
Max % defeito genético Risco baixo {0,8%) v

Hovilhas: Primiparas Vacas:

Yo Parto Yo Parto Yo Parto
% Sémen conv/ nascimento 100 102 100 96 100
% Sémen sexado/ nascimento 0 102 0 96 0
% ndo indicados (indicagdo 0 0 0
corte) il ar P

100 100 100

Usar Padrdo

Caract problematicas Editar
Filtro usado Editar
Perfil racial usado Editar Pacote de Vaca{

Descrigdo do grupo de vacas

O programa oferece a possibilidade de rodar acasalamentos com sémen convencional ou
sexado para um determinado grupo de vacas, alterando a propor¢do de sémen convencional e
sexado para cada categoria animal, divididas em novilhas, primiparas e vacas, como citado
anteriormente, onde descreveu-se sobre a ordem de paridade dos animais.

Na maior propor¢do das indicagdes de acasalamentos realizadas durante o periodo do
estagio, utilizava-se a op¢do de sémen sexado nas novilhas do rebanho. A recomendagdo ¢ de
utilizar o sémen sexado nesta categoria animal, pois geralmente apresentam maiores taxas de
prenhez e também devido & menor incidéncia de problemas no parto, em fun¢do do nascimento de
bezerras fémeas, que possuem menos peso ao nascimento, quando comparadas aos machos
(BARUSELLI et al., 2007).

Ao inserir a op¢ao de s€émen sexado para as novilhas, alterava-se o filtro para facilidade de
parto, sendo que o recomendado em sémen convencional, ¢ que os touros possuam facilidade de
parto maior que 102 nas novilhas, e em casos de sémen sexado, permite-se a entrada de touros com
facilidade de parto acima de 96 pontos, devido ao menor peso ao nascimento das fémeas, como
citado anteriormente.

Na aba do pacote de touros (Figura VI) os reprodutores sdo selecionados de acordo com as

indicagdes previas do técnico acasalador. As op¢des sdo indicadas geralmente de acordo com os
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objetivos do produtor e também, quando necessario, de acordo com a faixa de preco que o cliente

esta disposto a pagar.

Recomenda-se que o técnico acasalador indique um niimero maior de touros, uma margem

de 50% a mais de touros que serdo utilizados no acasalamento, para que o Sirematch possa

selecionar dentro das opgdes, quais sdo os mais indicados para o acasalamento, e também, em casos

de restricdo por endogamia, defeitos genéticos ou problemas com a classificacdo, algumas fémeas

ndo fiquem fora do acasalamento.

Figura VI: Figura demonstrando a aba do pacote de touros

Sif Telade acasalamento

I=1

Selegao

Ndamero do cliente l

Nome do cliente I

Pacote devacas | Objetivo deselecdo | Pacotedetouros = Acasalamento

Puxar dados
Localizar

Relatorios

Rodar pacote de touros l 01745

Base de referéncia: l

V‘ btnCopyBuIIpackEI

HumeroPadraoAnimal CodigolA MNomeAnimal Apelido Sémen sexado MacPorcndicy B
NLD 339291027 974794 DELTA PARAMOUNT PARAMOUNT - 100 10¢
HLDM000429759583 39393 BIGWINHMNER BIGWINHNER - 100 10
USA 9 |108729  [DE-SU OM! |eour |- |200 | 204
< >
10f 3rows selected
grbEdit_bpa -
IblSexedSemen_bpa R +| IblMaxPercl_bpa 100 IblLastChoice_b| M&o ™|
i i N IblMaxPercz_bpa 100
IbIMinNoAdvices_bpa Fémea _bp | btnSaveBuIISeﬂ
Selecionartouros da organizacao
Filtro do pacote de touros Pacote Organizacional
I Vl Imprimir pacote

Filtro usado Editar filtro |

Adicionar pacote organizacional I

Adicionar touros individualmente I

Adicionar touros do mercado

| Remover Touros Selecionados |

SirelMatc

Limpar
Novo

Deletar
Salvar

Cancelar |

Apbs montar o pacote de vacas e de touros, segue-se para a aba de acasalamento (Figura

VII), onde escolhe-se os objetivos de selecdo e roda-se o acasalamento dos pacotes de vacas criados

com os touros recomendados para cada raca ou divisao que o produtor desejar.
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Figura VII: Figura demonstrando a aba onde roda-se o acasalamento

Selecdo

Numero do cliente

Puxar dados
Localizar

Nome do cliente

SireMatch

Pacote de vacas | Objetivo de selecdo || Pacote de touros | Acasalamento | Relatdrios
Log do acasalamento

Log completo Sim E] Log Online Sim EI

Limpar
Novo

Rodar acasalamento

Pacote de vacas Objetivo de selecdo Pacote de touros

FEMEAS_EVANDRO PARIS *DURABILIDADE TOTA El TOUROS_EVANDRO PA EI

Rodar acasalad

Deletar
Salvar
Cancelar

O ultimo passo ¢ a emissao do relatorio do acasalamento (Figura VIII). Tem-se a opgdo de
emitir o relatorio por nome ou numero dos animais e também, possibilita a emissdo do relatorio
pelo acasalamento, onde aparece o animal e trés opgdes de touros para cada fémea, como mostra o
anexo 1 deste relatorio, ou entdo, um relatorio de exclusdes, que mostra qual foi o0 motivo que cada

touro foi excluido do acasalamento com determinadas fémeas, como demonstrado no anexo 2.

Figura VIII: Figura onde demonstra a aba onde emite-se os relatorios dos acasalamentos

f=: Tela de acasalamento

=] N
Selecio

Mamero do cliente [ Puxar dados

Nome do cliente | Localizar SireMatcl

Pacote de vacas Objetivo de selecao Pacote de touros Acasalamento Relatorios
Configuragbes dos relatorios

Idioma | Portugués <] Identificar por [Nimero do Animal ~] Limpar |
IblCustomerPicture_f&R_CapaSirematch.jpg ~| Organizar por [Mamero do animal ~|
Perfil dos relatérios
Report Type Cowgroup B
<3 >
orows
!ncluir] I ]
Resultados dos relatorios
IMome do grupo de vacas Data/ hora do calculo )
01745 25-09-2013 10:48:56
VACAS_JERSEY 25-09-2013 12:30:01
2rows
Relatérios Farm Mating(ne crit)&Trait Sum&anim Shc ¥ | Mesclar vacas N3o - bthistoryRepnrt_j
nraferancial

btnCreateTestResu ItR{

Criar ]

Cancelar
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3.6 Relatorio de acasalamento

No relatério de acasalamento estdo as informagdes do produtor, nome do cliente € ou o

nome da fazenda, enderego e o nome do técnico acasalador. Além destas informagdes o mesmo

conta com a identificacdo dos touros utilizados no acasalamento, com a quantidade de doses
utilizadas em cada uma das trés indicagdes, pois o Sirematch, sempre que possivel, indica trés

touros para cada fémea do rebanho.

Em sequéncia, localizada na terceira pagina do relatério de acasalamentos, encontram-se os

resultados esperados com o acasalamento. O programa, utilizando as informacdes de pedigree,
estima os valores genéticos médios das caracteristicas de producdo, como producdo de leite,

gordura e proteina do rebanho, além das caracteristicas de conformacdo, como estatura, largura de

peito, pernas e pés, dentre outras caracteristicas, valores estes que podem ser observados na tabela

IL.

Tabela 2: Valores genéticos da raga Holandés, na base genética de avaliacdo da Holanda

Caracteristica Média da base genética da Holanda
Kg de leite* 8234 kg
% de Gordura 4,31%
Kg de gordura 355 kg
% de Proteina 3,44%
Kg de Proteina 283 kg
Ubere Cada ponto no valor genético equivale a 0,1625 pontos em

Forca Leiteira

Pernas e pés

Estatura

uma escaladel a5

Cada ponto no valor genético equivale a 0,0725 pontos em

uma escaladel a5

Cada ponto no valor genético equivale a 0,1025 pontos em

uma escaladel a5

Cada ponto no valor genético equivale a 0,275 cm
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CCS Cada ponto no valor genético equivale a um aumento ou

diminui¢ao de 5000 CCS/ ml de leite

Intervalo entre partos (IEP) Cada ponto equivale de 2 a 3 dias a mais no IEP

*Representa a base genética para as avaliacdes de indices de produgdo na Holanda, com a produgdo
de vacas nascidas no ano de 2005.

Com as médias estimadas para cada caracteristica e com a média dos valores genéticos dos
touros, tem-se o resultado da diferenga esperada das filhas, como mostra o relatério de
acasalamentos que estd em anexo neste relatério. Quando o rebanho ndo possui pedigree e os
valores genéticos do rebanho ndo podem ser estimados, o programa considera que todos os animais
estdo na média da base de avaliagdo genética da Holanda.

Da quarta folha em diante encontram-se as indica¢des de acasalamento para cada fémea,
como a identificagdo por nome ou nimero do animal, seguindo pelas trés indicagdes de touro para

cada animal.

3.7 Pagamento dos técnicos acasaladores

Apbs o envio dos dados do acasalamento os técnicos acasaladores recebem as diarias
técnicas, que sdo pagas de acordo com o custo da programacdo, envolvendo deslocamento, custo
com alimentagdo e hospedagem em relagdo ao niimero de fémeas acasaladas. Caso o custo
envolvido com o acasalamento seja superior a R$ 3,50/ fémea acasalada paga-se a diaria reduzida,
caso o valor seja inferior ao citado paga-se o total da diaria completa.

Apos os trabalhos e o envio dos dados, o técnico envia as notas fiscais de despesa, para o
seu reembolso, juntamente com o relatdrio de despesas também o de servigos prestados, que deve
contar o nome dos clientes ¢ o nimero de animais do rebanho. Confere-se o relatorio de despesas,
juntamente com o de prestagdo de servigos, autorizando assim o pagamento da didria técnica e
também o reembolso das despesas.

Juntamente com as notas sdo enviados relatorios padrdes para pagamentos de reembolso de
despesas e também relatorios de prestacdo de servigos, que contam com os clientes visitados e o
nimero de animais do rebanho. Confere-se os dados e ap6s encaminha-se os documentos para

assinatura do gerente responsavel para autorizar o pagamento.
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4 CONCLUSAO

O estagio foi de grande valia, pois teve-se contato com a rotina geral de uma empresa que
trabalha com melhoramento animal, sobre a importincia da utilizagdo de um programa de
acasalamentos, o qual auxilia os produtores e também a equipe técnica na indicacdo do reprodutor
mais apropriado de acordo com os objetivos de selecao.

Este contato pratico com o melhoramento genético ¢ importante, pois tem-se a ideia da real
situacdo do rebanho nacional, uma vez que obteve-se informagdes de rebanhos de diversos estados
e também de diferentes niveis tecnoldgicos de produgao.

Notou-se também a importancia do controle de informagdes de pedigree, bem como todos os
dados zootécnicos do rebanho, pois ¢ através deles que pode-se evitar muitos dos problemas
genéticos recessivos, também evitar problemas de endogamia, além de ser a informagdo mais
importante no momento da indicagdo do acasalamento, tornando-o assim ainda mais seguro e
confiavel.

O software Sire Match trata-se de uma ferramenta que possui potencial para ser ainda mais
difundida, pois grande parte dos produtores ndo possuem conhecimento que trata-se de um servigo

sem custos ao produtor e que proporciona grandes beneficios.
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6 ANEXOS
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Anexo 1: Modelo de relatdrio emitido pelo Sire Match com a visualizacdo da fémea e indicagdes de
touros

SireMatch

FINHAL DA SERRA - rgued

CRV Lagoa MELHORANDO SEU REBANHO & SUA VIDA
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A sirematch T (crv

0 19-09-2013 1

Objetivo de selegao: (DURABILIDADE TOTAL (WT))

Pes0 406 DIOCOE: 40% Produgdo 35% Conformagdo 25% Funcional

0% Cuttros
Pes0 dos Sud-DIocos: 25% Frame 25% Tipo 25% Unere
25% Pemas e pés _

Grupo de vacas: 01750 ; Base 0s referancla: Preto @ Branco (HO)

% Convenclonal (Tiro FP):  Nowihas: 100(102) Primiparas: 100 (95)  Vacas: 10 ()

% Sexado (fitro FP); 0(102) 0 (95) 0

% Nanhuma opgdo: 0 ) 0

AlEncdo nas caracteristicas:

Pacots de touros 01750 Touros Indicados

Nome ID Touro CodigolA Sex.  SG Raga 1°Indicagio 2°Indicagdo 3 Indicago
N % N % N %

Improver NLD399585244 a77267 - N HO 16 38 17 40 6 14

Blusiay NLDS25056357 a40021 . N HO 13 3 15 % 0 0

Titanium NLDMOOO734278627 940429 - S HO 13 31 10 24 19 &

{Exte reluth=o bets um mikcmo e 21 uros)

Sumario da 1* Indicagdo Ocomréncia de Reetrighes

NOmer de fémeas acasdadas: 42 Facilidade de Parto: 1L 11%

NOmer de touros Indicados: 3B Endogamia: 0 0%

NOmer ge f8meas ndo acasdladas. 0 0% Defilios ganéticos: 0 0%

Numem ge ndo Indcaghes: 0 0% Outros: 1 0%



SireMatch

Resultados Esperados dos Acasalamentos

(o

] 19082013 2
Caracteristica Abreviagao  Desvio da progenie DifMédia das filhas Media rebanho  Media touros
Produgdo

Kg Lete KGL O 12 520 4 iR
Kg Gordura KGG — 17 18 1 KV
Kg Proteina KGP — 1 19 3 Kl
% Gordura %G — 0.14 H04 40.18 0.00
% Proteina %P — 0.08 0.01 407 0.00
INET INET — 2 118 28 200
Conformagao Frame

“Estaura EST — 2z T03 ToT TG
Larg peito (vigor) VIG O 1 102 101 103
Capacidade comporal CAP I 2 102 100 103
Ang garupa ANG O 4 0 100 o7
Largura de garupa LGG 0 101 101 0
Frame F O 1 102 101 14
Conformagao Tipo

Taracensicaletera  CAR ] Z T2 0 03
Escoredecondicio ~ EC O 1 102 101 102
Forca leiteira FL — 3 104 101 107
Musculandade MUSC 0 100 100

Classficagdo Final CF — 4 105 101 100
Conformagdo (lbere

“Ubere Antenor TR R 7 ™ T TO7
Coloc tetos anteriores~ CTA 0 102 102 103
Comprmento detetos  CTE — -3 0 101 06
Profundidade de bere  PUB — 4 105 101 108
Ub Posterior (Atwa) ~ UBP — 2 103 101 10
Lig central UG O -1 100 101 20
Coloc tetos posteriores ~ CTP ] -2 100 102 88
Ubere U — 4 105 101 100
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Acasalamento CRV
SireMatch
1909-2013 3
2 Indicagao 3" Indicagao
Touro Sex. Touro Sex. Touro Sex.
1 Bluejay Ttanium Indicagdes impossiveis
- Improver Bluejay Titanium -
6 Improver Bluejay Titanium -
7 Titanium Blusjay Improver -
8 Titanium Improver Indicagdes impossiveis
02 Improver Blusjay Titanium -
10 Titanum Improver Indicagdes impossiveis
12 Titanium Improver Indicagdes impossiveis
13 Improver Bluejay Titanium -
14 Bluejay Improver Titanium -
16 Bluejay Improver Titanium -
18 Improver Blusjay Titanium -
2 Bluejay Ttanium Improver -
2 Bluejay Improver Titanium -
2 Bluejay Ttanium Improver -
2 Improver Bluejay Titanium -
4 Titanium Improver Indicagdes impossiveis
% Bluejay Ttanium Indicagdes impossiveis
27 Bluejay Ttanium Improver -
28 Bluejay Ttanium Improver -
b Titankum Improver Indicagdes impossiveis
3 Titanium Improver Indicagdes impossiveis
3 Improver Bluejay Titanium -
2 Bluejay Improver Titanium -
K¢ Improver Blusjay Titanium -
# Bluejay Tianium Improver -
K] Improver Blusjay Titanium -
K] Improver Blusjay Titanium -
38 Improver Bluejay Titanium -
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Anexo 3: Modelo de relatorio emitido com as exclusdes do acasalamento

Relatorio de exclusoes do acasalamento
SireMatch Corv

e ) 3102013 7
Objetivo de colegdo: {DURABLIDADE TOTAL (WT))
Peso dos biocos: 0% Produgio 35% Conformaclio 25% Fundional
0% Ouros
Peso 0oz sub-diocos: 25% Frame 25% Tpo 25% Uners
25% Pemas & pés o _

Grupo de vaoas: 01760 ; Bace de referdnolx Preto @ Branoo (HO)
% Convencional Mtro FP): Novihas: 100 (102) Prmipans: 100 (9%) Vacas: o 0
% Sexado (1tro FP): oo a0 (95 c 0
% Nenhuma cpglio: o o o
AtencSo nas caracterizsicas:
Paocotes de touros 01760
Nome 1D Towro aOQo 22 30 Raga ;:oﬂo Endogamia  Def. Outroc

N % N % N % N _%
Shaejay NLDS2S055357 40021 - N HO 4 Ex) ) 0 0 0 0 0
Improver NLD338555244 e 4 - N HO 0 ) o 1] 0 0 1
Ttanium NLDMOOO734278627 240423 - 8 HO 0 0 0 0 0 0 0 0
Outrcn
Sumario da ¥ Indicogso Ocorminola de Recirigdec
Nimero de ftmeas acasaadas: 42 Faclidace de Parto: “ 1%
Nimero de uros Indicados: 3(3) Encogamia: 0 0%
Nimero de fmeas nio acazaiadas: O 0% Defaitos genédcos: 0 o%
Nimero de ndo ndicages: 0 0% Outroz: 1 o%

T Copyngrt CRY Sirehiacn =33



F Animais excluidos do acasalamento
SirefMatch LCRV

touros listados possuem conflitos nos acasalamentos e NAO devem ser usados!

017 30-10-2013 2
N°vaca N° animal Nomedo Sex. N°vaca N°animal Nome do Sex. N°vaca N°animal Nomedo Sex.

touro touro

Improver
8 Blusjay
10 Bluejay
12 Blugjay
4 Blugjay
2 Improver
A Blugjay
K Blugjay
4 Blugjay
2 Blusjay
4 Blugjay
4 Blusjay
4 Blugjay
4 Bluejay
378 Improver
B Bluejay
e Blugjay



